Vyzkum Laboratofe molekularni diagnostiky mikroorganismi (LMDM) je zaméfen na diagnostiku
a genomiku klinicky vyznamnych bakterii rodu Staphylococcus a na studium molekularni biologie
a aplikaci bakteriofagt pro Ié¢bu bakterialnich infekci. Laboratof disponuje unikatnim pfistrojovym
vybavenim a komplexnim zazemim v Univerzitnim kampusu Bohunice.

Vyvoj a aplikace metod pro molekularni diagnostiku
patogennich stafylokokt

Vyzkum v této oblasti je zaméren na analyzu genomu kmenu
Staphylococcus aureus a dal8ich druhl stafylokok(. Provadime
expertni anotaci genomd, rutinni typizaci kmenu pulzni gelovou
elektroforézou, spa-typizaci a multilokusovou sekvenéni analyzu.
Moderni diagnostické metody vedly k popisu fady novych druht
stafylokoka, které mohou hrat vyznamnou roli i v lidskych nebo
veterinarnich infekcich.
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Srovnavaci genomika, proteomika a strukturni biologie
stafylokokovych bakteriofagu

Vyzkum je zaméfen na molekularni analyzu mirnych a virulentnich
bakteriofagl pomoci sekvenéni analyzy genomu a transkriptomd,
posouzeni vlivu bakteriofagli na biologii jejich hostitelskych bakterii,
vyvoj diagnostiky faga pomoci metod PCR a pouziti molekularné-
-biologickych nastrojl ke studiu evoluce fagovych genoml i jejich
podilu na evoluci bakterii.
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Vyuziti lytickych fagut pro fagovou terapii

Vyzkum je zaméfen na studium vlastnosti virulentnich bakterio-
fagu, které se pfirozené vyznacuji Sirokym rozmezim hostiteld na
kmenech rodu Staphylococcus. Poskytujeme poradenskou ¢innost
firmam, které se zaméruji na fagovou terapii a s nimiz jsme v minulosti
spolupracovali na vyvoji novych l1é&ebnych preparatd zalozenych
na bazi bakteriofagl. Jsme soucasti mezinarodni expertni skupiny
“Expert Round Table on Acceptance and Re-implementation of
Bacteriophage Therapy”.

Studium horizontalniho pfenosu genti v ramci rodu
Staphylococcus

Vyznamnou slozkou genomu vétsiny stafylokokovych kment
je fada variabilnich genetickych elementl (plazmidy, transpozony,
profagy, genomické ostrovy a kazety SCC), které se snadno prenaseji
horizontalné mezi jednotlivymi kmeny i druhy a podileji se na jejich
rychlé evoluci. Rada t&chto elementti nese geny pro tvorbu toxin(
a determinant antibiotické rezistence. V ramci tohoto vyzkumu se
zaméfujeme na presnou charakterizaci téchto elementd a jejich
schopnosti $ifit se v prostredi.
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