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Témal
Sekvenovani a karyotypovani jako prostiedek studia evoluce rodu Trifolium (Fabaceae)
Sequencing and karyotyping as tools for evolutionary study in the genus Trifolium (Fabaceae)

Vedouci: prof. RNDr. Jana Repkova, CSc.
Pracovisté: UEB, Laboratof molekularni genetiky rostlin

Anotace

Vychodiskem prdce budou poznatky o druzich rodu Trifolium, pro které jsou k dispozici informace o
genomech ve formé genetickych map a celogenomovych sekvenci.

Vzhledem k velké rliznorodosti genomU tohoto rodu (x = 5 aZ 8) véetné ploidie bude cilem prace
charakterizovat diverzitu rodu jak po strdnce chromozomové tak genomové, soucasti budou i vysledky
studia karyotypU a vyuZiti cytogenetickych chromozomalnich marker(, které umoznuji srovnani
diploidnich, aneuploidnich, auto i aloploidnich genom( z hlediska jejich evolu¢niho plvodu a
evoluénich mechanism( vedoucich ke zménam genomu. Bakalarska prace bude zpracovana formou
literarni reserse.

Téma 2
Apomixie v celedi brukvovité (Brassicaceae)
Apomixis in the mustard family (Brassicaceae)

Vedouci: RNDr. Terezie Malik Mandakova, Ph.D.
Pracovi$té: CEITEC a UEB, Laboratof molekuldrni genetiky rostlin

Anotace

Apomixie je zplsob nepohlavniho rozmnoZovani prostiednictvim semen. Predmétem této bakalarské
prace je literarni reSerSe o apomixii v rdmci rostlinné celedi brukvovité (Brassicaceae). Studie
poskytuje prehled apomiktickych taxond v evolu¢nim kontextu a shrnuje soucasny stav poznani
mechanismU apomixie, genetickou regulaci a potencialni aplikace.

Bakaldrska prace bude zpracovana formou literdrni reserse.

Apomixis is a mode of asexual reproduction through seeds. The subject of this bachelor's thesis is a
literature review on apomixis within the plant family Brassicaceae. The study provides an overview of
apomictic taxa in an evolutionary context and summarizes the current state of knowledge regarding
apomixis mechanisms, genetic regulation, and potential applications.

Jazyk €esky nebo anglicky

Téma 3
Dynamika hybridnich genomii rostlin
Dynamics of hybrid plant genomes

Vedouci: RNDr. Terezie Malik Mandakova, Ph.D. uco 64119
Pracovi$té: CEITEC a UEB, Laboratoi molekuldrni genetiky rostlin

Anotace

Pfedmétem této bakalarské prace je literarni reSerSe o mezidruhové hybridizaci rostlin s dirazem na
genomovy Sok a jeho dlsledky. Genomovy Sok zahrnuje rychlé genetické a epigenetické zmény, které
nasleduji po slu¢ovani rodicovskych subgenomu v hybridnim genomu. Studie shrnuje poznatky o



dynamice hybridnich genom{, véetné mechanism( dominance jednoho rodicovského subgenomu, a
kompenzace chromozomd.
Bakalarska prace bude zpracovana formou literarni reserse.

The subject of this bachelor's thesis is a literature review on interspecific plant hybridization with an
emphasis on genomic shock and its consequences. Genomic shock encompasses rapid genetic and
epigenetic changes that occur after the merging of parental subgenomes in a hybrid genome. The
study summarizes insights into the dynamics of hybrid genomes, including the mechanisms of
subgenome dominance and chromosome compensation.

Jazyk ¢esky nebo anglicky

Téma 4
Strategie sekvenovani rostlinnych genomui od telomery k telomere (T2T)
Exploring Telomere-to-Telomere (T2T) sequencing strategies for plant genomes

Vedouci: RNDr. Terezie Malik Mandakova, Ph.D. uco 64119
Pracovi$té: CEITEC a UEB, Laboratof molekuldrni genetiky rostlin

Anotace

Tato bakalarska prace predstavuje literarni resersi metodickych pristupl umoznujicich sestaveni
sekvence rostlinnych chromozomu od telomery k telomefe (Telomere-to-telomere, T2T). Reserse
literatury se zaméruje na technické metody, experimentalni protokoly a problematiku spojenou s
dosazenim spojitych sekvenci genomu rostlin. Porovnanim vhodnosti a Ucinnosti rliznych
sekvenacnich pristupl poskytuje tato studie prehled nejnovéjsich pokrokl v metodach sekvenovani a
jejich aplikace v rostlinné chromozomové biologii.

Bakalaiska prace bude zpracovana formou literarni reserse.

This bachelor's thesis presents a literature review of methodological approaches enabling the
assembly of plant chromosome sequences from telomere to telomere (T2T). The literature review
focuses on technical methods, experimental protocols, and issues related to achieving contiguous
plant genome sequences. By comparing the suitability and efficacy of different sequencing
approaches, this study provides an overview of the latest advancements in sequencing methods and
their application in plant chromosome biology.

Jazyk ¢esky nebo anglicky



