
Aktuální témata BP MBG vypsaná pro řešení v akademickém roce 2023/24 
 

Téma 1 
Sekvenování a karyotypování jako prostředek studia evoluce rodu Trifolium (Fabaceae) 
Sequencing and karyotyping as tools for evolutionary study in the genus Trifolium (Fabaceae)  

 
Vedoucí: prof. RNDr. Jana Řepková, CSc. 
Pracoviště: ÚEB, Laboratoř molekulární genetiky rostlin 
 
Anotace  
Východiskem práce budou poznatky o druzích rodu Trifolium, pro které jsou k dispozici informace o 
genomech ve formě genetických map a celogenomových sekvencí.  
Vzhledem k velké různorodosti genomů tohoto rodu (x = 5 až 8) včetně ploidie bude cílem práce 
charakterizovat diverzitu rodu jak po stránce chromozomové tak genomové, součástí budou i výsledky 
studia karyotypů a využití cytogenetických chromozomálních markerů, které umožňují srovnání 
diploidních, aneuploidních, auto i aloploidních genomů z hlediska jejich evolučního původu a 
evolučních mechanismů vedoucích ke změnám genomů. Bakalářská práce bude zpracována formou 
literární rešerše. 
 

Téma 2 
Apomixie v čeledi brukvovité (Brassicaceae) 
Apomixis in the mustard family (Brassicaceae) 
 
Vedoucí: RNDr. Terezie Malík Mandáková, Ph.D.  
Pracoviště: CEITEC a ÚEB, Laboratoř molekulární genetiky rostlin 
 
Anotace 
Apomixie je způsob nepohlavního rozmnožování prostřednictvím semen. Předmětem této bakalářské 
práce je literární rešerše o apomixii v rámci rostlinné čeledi brukvovité (Brassicaceae). Studie 
poskytuje přehled apomiktických taxonů v evolučním kontextu a shrnuje současný stav poznání 
mechanismů apomixie, genetickou regulaci a potenciální aplikace.  
Bakalářská práce bude zpracována formou literární rešerše. 
 
Apomixis is a mode of asexual reproduction through seeds. The subject of this bachelor's thesis is a 

literature review on apomixis within the plant family Brassicaceae. The study provides an overview of 

apomictic taxa in an evolutionary context and summarizes the current state of knowledge regarding 

apomixis mechanisms, genetic regulation, and potential applications. 

Jazyk český nebo anglický 

Téma 3 

Dynamika hybridních genomů rostlin 
Dynamics of hybrid plant genomes 
 
Vedoucí: RNDr. Terezie Malík Mandáková, Ph.D. učo 64119 
Pracoviště: CEITEC a ÚEB, Laboratoř molekulární genetiky rostlin 
 
Anotace  
Předmětem této bakalářské práce je literární rešerše o mezidruhové hybridizaci rostlin s důrazem na 
genomový šok a jeho důsledky. Genomový šok zahrnuje rychlé genetické a epigenetické změny, které 
následují po slučování rodičovských subgenomů v hybridním genomu. Studie shrnuje poznatky o 



dynamice hybridních genomů, včetně mechanismů dominance jednoho rodičovského subgenomu, a 
kompenzace chromozomů.  
Bakalářská práce bude zpracována formou literární rešerše. 
 
The subject of this bachelor's thesis is a literature review on interspecific plant hybridization with an 

emphasis on genomic shock and its consequences. Genomic shock encompasses rapid genetic and 

epigenetic changes that occur after the merging of parental subgenomes in a hybrid genome. The 

study summarizes insights into the dynamics of hybrid genomes, including the mechanisms of 

subgenome dominance and chromosome compensation. 

Jazyk český nebo anglický 

 
Téma 4 

Strategie sekvenování rostlinných genomů od telomery k telomeře (T2T) 
Exploring Telomere-to-Telomere (T2T) sequencing strategies for plant genomes 
 
Vedoucí: RNDr. Terezie Malík Mandáková, Ph.D. učo 64119 
Pracoviště: CEITEC a ÚEB, Laboratoř molekulární genetiky rostlin 
 
Anotace  
Tato bakalářská práce představuje literární rešerši metodických přístupů umožňujících sestavení 
sekvence rostlinných chromozomů od telomery k telomeře (Telomere-to-telomere, T2T). Rešerše 
literatury se zaměřuje na technické metody, experimentální protokoly a problematiku spojenou s 
dosažením spojitých sekvencí genomů rostlin. Porovnáním vhodnosti a účinnosti různých 
sekvenačních přístupů poskytuje tato studie přehled nejnovějších pokroků v metodách sekvenování a 
jejich aplikace v rostlinné chromozomové biologii. 
Bakalářská práce bude zpracována formou literární rešerše. 
 

This bachelor's thesis presents a literature review of methodological approaches enabling the 

assembly of plant chromosome sequences from telomere to telomere (T2T). The literature review 

focuses on technical methods, experimental protocols, and issues related to achieving contiguous 

plant genome sequences. By comparing the suitability and efficacy of different sequencing 

approaches, this study provides an overview of the latest advancements in sequencing methods and 

their application in plant chromosome biology. 

Jazyk český nebo anglický 

 


